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L’Italia rappresenta il secondo produttore a livello europeo
di castagne (Castanea sativa Mill.) con 42.700 tonnellate
annue, il 40% delle quali ¢ destinato all’esportazione. In
Piemonte la superficie totale destinata ai castagneti ¢ di
5400 ha con una produzione annua di 6500 t. La maggior
parte del consumo nel nostro paese riguarda il prodotto
fresco (50%), seguito dai prodotti lavorati (40%) e infine
dalle farine (10%) (A.A.V.V,, 2012).

I generi Penicillium e Aspergillus comprendono specie
cosmopolite in grado di occupare un’ampia gamma
di habitat e sono spesso associate a specifici prodotti
alimentari, quali le castagne (Overy et al., 2003), e
all’ambiente indoor. La capacitd di queste specie di
essere un potenziale pericolo per la salute umana &
legata alla possibilitd di produrre micotossine. Alcuni
studi hanno evidenziato la produzione di diversi profili
metabolici legati alla diversa provenienza degli isolati
di questi due generi. L’identificazione tassonomica
risulta particolarmente complessa, a causa della
mancanza di una lista aggiornata delle specie e di un
database molecolare completo. Per 1’identificazione e la
caratterizzazione di una specie risulta quindi necessario
un approccio multidisciplinare che utilizzi tecniche di
analisi macromorfologica, barcoding molecolare tramite
sequenziamento di geni conservati e identificazione di
extroliti prodotti (Visagie et al.,2014).

Lungo la filiera della castagna, dal campo al prodotto
lavorato commerciale e negli ambienti di lavorazione,
¢ stato effettuato un monitoraggio con lo scopo di
evidenziare le specie di Penicillium eventualmente
presenti. Sono stati caratterizzati 42 isolati mediante
analisi macromorfologiche, molecolari e chimiche.
Ilbarcoding molecolare, ottenutomediante amplificazione
della regione ITS e dei geni per la B-tubulina (Fig. 1)
e calmodulina, ha rivelato che le specie dominanti
appartengono al sottogenere Penicillium rappresentato
dalle specie: P. crustosum, P. expansum, P. bialowiezense
e da un gran numero di isolati filogeneticamente vicini
alla sezione Viridicata serie Solita.

I ceppi sono stati coltivati in vitro su terreno induttivo
Czapek Yest Autolisate (CYA) e sono stati analizzati
mediante HPLC-DAD-FLD. Gli extroliti prodotti, tra
cui alcune micotossine quali roquefortine C, ocratossina
A, patulina, penitrem A e acido micofenolico, sono stati
identificati.
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Figura 1 - Dendrogramma Neighbor-Joining costruito sull’analisi del
gene per la beta-tubulina di differenti specie di Penicillium, attraverso
I'utilizzo del metodo Maximum Composite Likelihood. I numeri
presenti ad ogni ramo rappresentano la percentuale del bootstrap test
(1000 replicazioni).

Figure 1 - Neighbor-Joining tree based on phylogenetic analysis
of the beta-tubulin gene of different species of Penicillium, using
Maximum Composite Likelihood method. Numbers at branching are
percentage of bootstrap test (1000 replicates).

I risultati ottenuti hanno dimostrato 1’importanza
dell’utilizzo di analisi multidisciplinari
nell’identificazione delle specie. L’isolamento di
diversi Penicillium dalla filiera del castagno sottolinea
I’importanza del monitoraggio nelle diverse fasi della
lavorazione e nei prodotti finiti commerciali, in quanto
tali funghi potrebbero rappresentare un rischio per la
salute umana a causa della possibile contaminazione da
micotossine.
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Fusarium oxysporum f. sp. lycopersici (FOL) ¢ un
patogeno terricolo in grado di attaccare il pomodoro
(Lycopersicon  esculentum) che rappresenta una
delle colture piu importanti a livello mondiale. La
tracheofusariosi su pomodoro € considerata una delle
malattie piu gravi in grado di causare gravi perdite
economiche. (Di Pietro et al., 2003).

L'utilizzo di terreni repressivi per il contenimento di
patogeni terricoli, tra cui F. oxysporum, & nota da tempo
(Alabouvette, 1999). L'utilizzo di tali terreni riduce la
gravitd dei sintomi anche in presenza di elevate densita
di inoculo e in condizioni favorevoli per lo sviluppo del
patogeno. La repressivitd di tali terreni ¢ determinata
dall’effetto combinato della composizione fisico-
chimica del terreno e dei microorganismi presenti.
Alcuni parametri fisico-chimici sono spesso cruciali
nel contenimento di uno specifico patogeno, cosi come
accade nel caso delle fusariosi per valori di pH >7, alti
livelli di calcio e basse concentrazioni di ferro. Anche
la microflora del suolo rappresenta un importante fattore
nel contenimento della malattia, direttamente dovuto a
meccanismi di competizione per i nutrienti, parassitismo,
produzione di antibiotici o indirettamente inducendo
resistenza nella pianta ospite (Whipps, 1997).

Numerosi microorganismi sono stati isolati da terreni
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Figura 1 - Malattia causata da Fusarium oxysporum f. sp. lycopersici
su pomodoro cresciuto in terreno repressivo. a. terreno repressivo
inoculato. b. controllo inoculato. c. terreno repressivo non inoculato.
d. controllo non inoculato.

Figure 1 — Disease caused by Fusarium oxysporum f. sp. lycopersici
on tomato plants grown in suppressive soil. a. suppressive soil
inoculated with pathogen. b. inoculated control. ¢ not inoculated
suppressive soil. d. not inoculated control.
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